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Picornavirus: una familia viral en constante crecimiento
Los picornavirus (figura 1) constituyen uno de los grupos 
virales más relevantes en relación con su im pacto en salud 
hum ana como veterinaria. Están distribuidos globalmente y 
han sido la causa de num erosas epidemias a lo largo de la histo­
ria. Son virus de genom a de ARN m onocatenario de sentido 
positivo, que infectan a vertebrados de toda clase, y debido a 
m utaciones y recom binación de sus genomas, presentan una 
gran variabilidad genética. En la actualidad, se conocen 147 
especies agrupadas en 63 géneros, con algunos de ellos esperan­
do su clasificación, y la lista sigue creciendo (Zell et al., 2017). 
Dependiendo de qué integrante se describa, los picornavirus 
pueden causar infecciones subclínicas de hum anos y animales 
o condiciones que van desde fiebre leve a enfermedades que 
afectan tejido cardíaco, hepático y sistema nervioso central, 
como el caso de la poliomielitis.

Picornavirus son virus no envueltos, con una cápside proteica de unos 30 nm 
de diámetro (0,000003 cm) que rodea a un genoma ARN simple cadena de 
entre 7 a 8 kb. La cápside es un icosaedro de 60 protómeros que se conforman 
por las proteínas VP1, VP2, VP3 y VP4 de manera interna. Figuras obtenidas 
de ViralZone (Hulo et al., 2011) y VIPERdb PDB: 5CFC (https://viperdb.org) 

(Montiel-Garcia et al., 2020)

En el contexto del curso de Virología y Biotecnología Viral, 
realizamos la presente búsqueda bibliográfica, describimos 
brevem ente lo que se conoce sobre dos nuevos picornavirus 
detectados por prim era vez en nuestro país, en el último tram o 
de la cuenca del río M atanza-Riachuelo, y com entam os sobre la 
im portancia de la biotecnología en la obtención de inform a­
ción m ediante el m onitoreo de la calidad del agua.

Cosavirus (CoSV) y Cardiovirus Saffold (SAFV)
Estos virus pertenecen a dos de los ocho géneros que causan 
im pacto en salud hum ana, junto  con los Enterovirus, Parecho- 
virus, Hepatovirus, Kobuvirus, Salivirus y Rosavirus (Hulo et 
al., 2011; López et al., 2021).

Cosavirus com prende un grupo de virus actualm ente d istri­
buido globalm ente con m ayor presencia en el sur de Asia, se
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detectó por p rim era vez en 2008, tanto  en pacientes pediátri­
cos con gastroenteritis com o en asintom áticos (Kapoor et al., 
2008). En los últim os años se encontró CoSV en m uestras de 
aguas residuales crudas de diferentes países, com o en Italia, 
Japón y Estados U nidos. Su clasificación en cinco especies: A, 
B, D, E y F; contiene num erosas variantes que indican la 
capacidad de adaptación evolutiva a los diferentes entornos y 
hospedadores, aunque su im portancia etiológica precisa ser 
más estudiada (López et al., 2021; Razizadeh, Khatam i, & 
Zarei, 2022).

En el caso de los Cardiovirus son virus clasificados en cinco 
especies diferentes; A, B, D, E y F. El Cardiovirus Saffold 
(SAFV), se subdivide en 11 genotipos, y ha sido aislado y 
asociado tanto  a enferm edad respiratoria y gastroenteritis a 
partir de m uestras de hum anos, a m enudo en coinfecciones 
con otros patógenos virales, y tam bién se encuentran  d istri­
buidos globalm ente. Se han  detectado en m uestras de aguas 
residuales en Japón, Estados U nidos, y existen inform es que 
describen su circulación en población hum ana de Brasil, 
Perú, Bolivia y Venezuela (H im eda & O hara, 2012; López et 
al., 2021; M enage, Yodmeeklin, K ham rin, K um thip, & 
M aneekarn, 2017; Tan, Tan, & Prabakaran, 2017).

Riachuelo en alerta ambiental
En nuestro  país no estam os exentos de estos hallazgos, pues 
estudios realizados en el río Riachuelo han revelado, que 
adem ás de confirm arse, m ediante diferentes parám etros, una 
alta contam inación con m ateria fecal hum ana durante 11 
años evaluados (2005-2015), se detectaron CoSVs en el 85,7%

y 65,4% de las m uestras colectadas durante 2005-2006 y 
2014-2015, y SAFV en un 47,1% y 52,6% en los m ism os perío­
dos, respectivam ente. CoSV tipo A y SAF-6 fueron los genoti­
pos más representados en el estudio realizado localm ente en 
estas m uestras obtenidas en el Río Riachuelo. En Am érica del 
Sur, la identificación de CoSV y SAFV ha dado resultados 
diversos, lo que sugiere que su epidem iología y prevalencia 
son variables y com plejas geográfica y tem poralm ente (Leguia 
et al., 2015; López et al., 2021; N ix et al., 2013; Stocker et al., 
2012). La C uenca del Río M atanza Riachuelo (CMR) incluye 
a 14 m unicipios y a la C iudad A utónom a de Buenos Aires, y 
el tram o m ás bajo del río M atanza se llam a Riachuelo. Desde 
el año 2001 se realizan m onitoreos sistem áticam ente para 
evaluación de la calidad am biental m ediante m ediciones de 
parám etros fisicoquímicos y bacteriológicos. D iferentes 
estudios indicaron una alta prevalencia de enterovirus, noro- 
virus y virus de la hepatitis A, y los resultados confirm an un 
alto nivel de contam inación hum ana y anim al que supera los 
valores perm itidos para aguas recreativas o los recom endados 
para la protección de la b io ta (López et al., 2021). La detección 
y circulación de estos nuevos picornavirus en el río Riachuelo 
es un  indicador m ás de cóm o las actividades hum anas afectan 
el m edioam biente, y  un  incentivo a desarrollar nuevas capaci­
dades de m onitoreo molecular, realizar m ás estudios para 
conocer su relevancia clínica, la distribución y caracterización 
m olecular en ésta y otras regiones de Argentina.

Biotecnología y el desarrollo de herramientas para detec­
ción viral en aguas
A nivel global, una gran  cantidad de enferm edades virales se

Figura 2. Esquema de desarrollo de nuevas herramientas moleculares para la detección de virus en aguas de diferentes ambientes mediante metagenómica 
seguida de validación de reacciones moleculares específicas. Adaptado de (Bibby et al., 2019).
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transm iten  a través del agua, por lo que los enfoques que solo 
detectan población bacteriana no relevan integralm ente el 
im pacto sobre salud hum ana de virus patógenos. Con el 
advenim iento de nuevas tecnologías de secuenciación genó- 
m ica y m etagenóm ica se han podido caracterizar m ejor el 
m icrobiom a, y la presencia de virus asociados a hum anos en 
aguas residuales (figura 2). Esto actualm ente pone en eviden­
cia la im portancia de su aplicación para el desarrollo de 
protocolos de detección de virus, perm itiendo im plem entar 
estrategias adecuadas de gestión de la calidad del agua (Bibby 
et al., 2019). La biotecnología y disciplinas asociadas dan la 
posibilidad de determ inar cuáles son los virus circulantes en 
una población, desarrollando herram ientas m oleculares de 
m onitoreo de la calidad del agua enfocadas a la detección de 
virus específicos asociados a hum anos, tales com o Bocavirus, 
Cosavirus, Enterovirus, Cardiovirus u otros de relevancia 
epidem iológica com o SARS-CoV-2 o Dengue en aguas 
residuales. Los resultados de estas investigaciones pueden 
aportar datos con relación a su distribución geográfica, accio­
nes frente a brotes de infecciones virales, y el destino am bien­
tal del agua analizada, b rindando  una oportun idad  para m ejo­
rar herram ientas de gestión de la calidad del agua.
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